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Annexes   
 

 

Annexe 1. Recensement des arbres et des Tapia présents dans les plots des différents sites des zones d’Itremo 

(Ambatofinandrahana) et d’Imamo (Arivonimamo). La couleur rouge indique les nombres qui ont changé entre le total 

d’arbres initialement sur le site et le nombre réel de  Tapia. Les autres arbres sont souvent des Hazo kesika (Pinus spp.), 

Hatsikana, Haezana, Voafotsy (Aphloia theiformis (Vahl) Bennett, 1840), Voandroza, Mahatratranify, etc.  

 
 

Annexe 2. Fiche de terrain servant à récolter les données botaniques et entomologiques des différents plots. Les légendes 

servent à accélérer le processus et à optimiser les fiches. Dans la diversité entomologique de la fiche, lorsque des spécimens 

appartiennent à la même famille/ordre mais qu’ils sont différents morphologiquement, ils sont séparés par un tiret pour 

effectuer un premier tri visuel. 
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Annexe 3. Visualisation de la base de données sur la diversité entomologique des différents sites de terrain ainsi que la 

légende numérotée des ordres présents. 

 
 

Annexe 4. Kit “DNeasy®, Blood and tissues kit (50)” de chez Qiagen (Hilden, Allemagne), servant à extraire l’ADN des 

échantillons.  

 
 

Annexe 5. Résultats de la quantification d’ADN, réalisée avec un Nanodrop (Thermo Scientific™ NanoDrop™ One/OneC 

Spectrophotomètre UV-visible à microvolume), sur les 42 échantillons de Borocera.  
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Annexe 6. Calculs de dilution des 42 échantillons de Borocera afin d’ajuster la concentration de tous les échantillons ⋜ à 10 

ng/µl. 

 
 

Annexe 7. Plan des PCR effectuées et conditions réalisées au laboratoire. 

 
 

Annexe 8. Protocole de purification du kit NucleoSpin “Gel and PCR clean up” (Macherey-Nagel, Düren, Allemagne). 
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Annexe 9. A. Données de poids des 2 échantillons qui ont été coupés (26 et 35) et de la dose de tampon NTI à leur appliquer, 

B. Dose de tampon NT1 à appliquer aux autres échantillons de Borocera dans la purification de l’ADN.  

 
 

Annexe 10. Préparation des échantillons purifiés pour les 3 étapes du séquençage Sanger (Sanger Sequencing Steps & 

Method, Août-15-2024) chez Eurofins Genomics en Allemagne (Tube LightRun, Août-15-2024). 
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Annexe 11. Dilution des échantillons de Borocera purifiés pour les ajuster à une concentration de ⋜ 22 ng/µl.  

 
 

Annexe 12. PDF des séquences Forward et Reverse de l’échantillon 28. La séquence la plus longue et de meilleure qualité 

s'étend de 41 à 667 paires de bases pour le fichier Forward et de 42 à 659 paires de bases pour le fichier Reverse. 
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Annexe 13. PDF des séquences Forward et Reverse de l’échantillon 4, la séquence présente trop de zones de très mauvaise 

qualité (rouges et noires) et les pics s’arrêtent même à un moment.  

 
 

Annexe 14. A. Visualisation de l’interface du logiciel Serial Cloner (version 2.6.1) avec les fichiers Forward, Reverse et le 

consensus de l’échantillon 28, B. Visualisation de l’interface du logiciel NotePad++. 

 
 

Annexe 15. Interface de l’outil Nucleotide BLAST du site NCBI  (NIH) et BLAST de la séquence de l’échantillon 28 

avec visualisation du gène COI le plus proche de lui (Lasiocampidae, Pernattia pusilla Donovan, 1805 - Teigne du 

chêne). 
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Annexe 16. A. Construction d’un arbre phylogénétique sur base de la méthode Neighbor-joining et d’un test bootstrap (100 

réplications, 7 threads), B. Interface du logiciel MEGA 11. 

 
 

Annexe 17. Tableau des données d’élevage des 7 sites, collectées du 9 mars au 21 mai 2024, incluant les informations sur les 

pertes, la nourriture, les changements de stade, et leur légende. 
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Annexe 18. Suivi des stades de développement des Borocera madagascariensis et cajani, réalisé tous les 15 jours de 

l’expérience. 
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Annexe 19. Mesures de la longueur (cm), largeur (cm) et du poids (gr) des cocons des 7 sites. 

 
 

Annexe 20. A. Gène COI de l’espèce Pernattia pusilla relié à % à B. cajani, B. Gène COI de l’espèce Dendrolimus 

tabulaeformis relié à % à B. madagascariensis, C. Gène COI de l’espèce Gastropacha quercifolia relié à % à B. 

marginepunctata. 

 
 

Annexe 21. Graphique du test de Mantel, jeu de données des Borocera cajani. 
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Annexe 22. Graphique du test de Mantel, jeu de données des Borocera madagascariensis. 

 
 

Annexe 23. Graphique du test de Mantel, jeu de données des Borocera marginepunctata. 

 
 

Annexe 24. A. Magnanerie d'Ankhalalana, B. Intérieur de la magnanerie, C. Bassine contenant des chenilles de landibe au 

stade L3, D. Bassines contenant des cocons vides et cocons défectueux, E. Cage de reproduction (Source : Trolin, 2024).  
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Annexe 25. Calendrier des 4 mois passés à Madagascar avec le déroulement des missions, de temps alloué à l’élevage et du 

temps passé en laboratoire 
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Annexe 26. Liste du matériel et du coût financier de la mission d’Arivonimamo.  

 
 

 

 

 

 

 

 

 


